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Funktion des Untergrunds

Critical Zone
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Wie tief wirken Veranderungen an der Oberflache?

Landnutzung:
Wald, Wiese, Acker

Ereignisse:
Starkregen,
Schneeschmelze

Storungen:
Insektenbefall
Feuer

Kiisel, Totsche, Trumbore, Lehmann, Steinhduser and Herrmann (2016) How
Deep Can Surface Signals Be Traced In the Critical Zone? Merging Biodiversity
with Biogeochemistry Research in a Central German Muschelkalk Landscape.
Front. Earth Sci. 4:32



Hainich Critical Zone Exploratorien (CZE) f P
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Bohrkampagnen (2009-2014) u}.
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Bohrkernanalysen
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Infiltration in den Boden
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Homogener Input

Heterogenitat der Kronentraufe
beeinflusst:

Stickstoffkonzentrationen

pH Wert des Bodens

Mikrobielle Gemeinschaft im Boden
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Heterogene Infiltrationsmuster
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Katharina Stolze
AG Totsche, Eisenhauer

Regenwurmgange: Shortcuts in den Untergrund
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Was gelangt mit dem Wasser in den Untergrund? ﬁ?}
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Wie wichtig ist Oberflacheninput fir den Untergrund? ﬁ;}
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Wer lebt im Gestein und im Grundwasser?
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Grundwasser DNA
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Genabundanz L' Grundwasser
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Wie viele leben im Grundwasser?
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> Bakterien: 107 bis 102 Zellen pro Liter
» Archaeen 0.1 to 9 % der Prokaryoten
» hohere Organismen: 10° bis 10° pro Liter
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Diversitat der Grundwasserbakterien ﬁ? | }
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Wer von ihnen kann CO, fixieren?
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Hainich Critical Zone Exploratorien
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